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RMN et cristallographie

OBJECTIFS RECHERCHES PAR CET ENSEIGNEMENT

COMPETENCES :

Cet EC contribue aux compétences ci-dessous [niveau] avec les capacités associées :
A2. Exploiter un modeéle déun systéme réel ou virtuel (niveau 2)

A3. Mettre en ceuvre une démarche expérimentale [niveau 2)

AS5. Traiter des données [niveau 2)

C1. Appliquer une démarche scientifique pour traduire et résoudre une problématique
biologique [niveau 2]

C5. Quantifier et caractériser structuralement des biomolécules [niveau M]

C10. Apprécier les limites de validité déun modeéle [niveau 2]

C11. Modéliser et interpréter des données biologiques pour comprendre les processus sous-
jacents (niveau 3]

Cl12. Automatiser le traitement et Iéextraction de connaissances a partir de données
biologiques (niveau 1)

B2. Travailler, apprendre, évoluer de maniére autonome (niveau M)

B3. Interagir avec les autres, travailler en équipe [niveau M)

- Développement de la cristallographie biologique sur la base de cibles thérapeutiques
[protéase VIH]

- Assemblage cristallin, diffraction X, calcul de cartes de densités électroniques et
interprétation structure/fonction

SUPPORTS PEDAGOGIQUES - TP de cristallogenése
LANGUE D'ENSEIGNEMENT Les connaissances associées a cet EC sont :

Francais

Biochimie structurale, Biologie Moléculaire

OBJECTIFS :

CONTACT A l'issue de ce module I'étudiant devra étre capable de s'insérer dans un groupe de travail en
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modélisation moléculaire en tant que bioinformaticien et de discuter avec des spécialistes en
cristallographie.

Les objectifs pédagogiques de ce module sont :

- I'apprentissage des méthodes de résolution de structures de macromolécules biologiques
par cristallographie aux rayons X,

- I'analyse de structures 3D et les études des relations structure/fonction.

PROGRAMME

- Cristallogénése,

- symétrie cristallographique,

- théorie de la diffraction aux rayons X,

- transformée de Fourier, calcul des cartes de densité électronique,
- construction de modeles 3D de macromolécules biologiques,

- intérét biologique de ces structures, étude d'articles.
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